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RESUMEN

Objetivo: Determinar la relacion entre la variabilidad genética y la carga viral
del virus de la hepatitis C en los pacientes del Hospital “Edgardo Rebagliati”
del 2016 al 2020.

Materiales y Métodos: El disefio de la investigacion fue observacional de
nivel correlacional, retrospectivo y de corte transversal. Un total de 367
pacientes conformaron la muestra, se les cuantifico la carga viral por PCR en
tiempo real y se realizd6 la genotipificacion molecular mediante
secuenciamiento de ADN del 2016 al 2020. Se utilizé una ficha de recoleccion
de datos como instrumento y para la comprobacién de la hipétesis se utilizé
el analisis estadistico bivariado mediante el test exacto de Fisher (p<0.05).
Resultados: En nuestra muestra se identificaron cuatro genotipos mayores
(1, 2, 3y 4), siendo el genotipo 1 el predominante (90,5%); en cuanto a los
subtipos, se detectdé ocho subtipos, los mas frecuentes fueron el subtipo 1la
(75.5%), subtipo 1b (13.9%) y subtipo 2j (2.7%). Los pacientes con genotipo
2y 3 fueron los que presentaron mayores concentraciones de carga viral; sin
embargo, al realizar el analisis estadistico no se encontré una correlaciéon
significativa entre la variabilidad genética y la carga viral del VHC (Prueba
exacta de Fisher=5.748, p=0.422), ni con respecto al género y la edad.
Conclusiones: La variabilidad genética del VHC y la carga viral no

presentaron una relacion significativa entre ellas.
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